
ในประเทศไทย 2566ในประเทศไทย 2566
      ไขห้วดัใหญ่มกัแพรร่ะบาดไดด้ใีนชว่งฤดฝูนและฤดหูนาว วคัซนีไขห้วดัใหญ ่ม ี2 ประเภท ไดแ้ก่
วคัซนีป�องกันไขห้วดัใหญ ่3 สายพนัธุ ์และวคัซนีป�องกันไขห้วดัใหญ ่4 สายพนัธุ์

 การระบาดของเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่นประเทศไทย ป�จจุบนัเพิ�มขึ�นต่อเนื�อง โดยพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2) > ชนดิ A/H1N1 (pdm09) > ชนิด B (Victoria)

NEWSLETTER
กรมวทิยาศาสตรก์ารแพทย์

สายพนัธุไ์ขห้วดัใหญ่มคีวามคล้ายคลึงกับ

สายพนัธุ ์A/Sydney/5/2021 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Darwin/9/2021 (H3N2) 
สายพนัธุ ์B/Austria/1359417/2021 (Victoria
lineage)

    ซึ�งสอดคล้องกับสายพนัธุว์คัซนีที�องค์การอนามยัโลก
ประกาศใชส้าํหรบัประเทศทางซกีโลกใต้ในป� พ.ศ. 2567

  ผลการวเิคราะหส์ายพนัธุข์องเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่น
ประเทศไทย พ.ศ. 2566 (1 มกราคม 2566-ป�จจุบนั)  
ดว้ยเทคนคิ Whole genome sequencing    พบวา่ 

สถานการณทั์�วโลก
     ผลการวเิคราะหลํ์าดับพนัธุกรรมของ
เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญป่� พ.ศ. 2566 (1
มกราคม 2566-ป�จจุบนั) พบวา่ชนดิ
A(H1N1) pmd09  มสีดัสว่น 56.94%
และสดัสว่นชนดิ A(H3N2)  คิดเป�น
95.08% ในขณะที�ชนดิ B 100% จดัอยูใ่น
กลุ่ม Victoria lineageclade  

สถานการณ์สถานการณ์

สถานการณใ์นประเทศไทย
  การระบาดของเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่น
ประเทศไทยป�จจุบนัเพิ�มขึ�นต่อเนื�อง โดยพบ
ไขห้วดัใหญช่นดิ A(H3N2) > ชนดิ A/H1N1
(pdm09) > ชนดิ B (Victoria) 

เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่

    การเฝ�าระวงัโรค การติดตามการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุไ์ขห้วดัใหญม่คีวามสาํคัญและจาํเป�นต้องเฝ�าระวงั
อยา่งต่อเนื�อง เพื�อใหท้ราบอุบติัการณแ์นวโนม้การระบาดใหญ ่การกลายพนัธุ ์และการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุ์
ที�ต่างไปจากเดมิ เพื�อวางมาตรการการควบคมุและป�องกันโรค ไดอ้ยา่งเหมาะสมและทันการณ์
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ในประเทศไทย 2566ในประเทศไทย 2566
      สถานการณ์โรคไขห้วดัใหญ ่ระหวา่งวนัที� 1 มกราคม- ป�จจุบนั ทั�วโลกพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2), ชนดิ A(H1N1) pdm09 และชนดิ B (Victoria lineage) เป�นสาเหตขุองการระบาดของ
โรคไขห้วดัใหญต่ามฤดกูาล 

 การระบาดของเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่นประเทศไทย ป�จจุบนัเพิ�มขึ�นต่อเนื�อง โดยพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2) > ชนดิ A/H1N1 (pdm09) > ชนิด B (Victoria)

NEWSLETTER
กรมวทิยาศาสตรก์ารแพทย์

สายพนัธุไ์ขห้วดัใหญ่มคีวามคล้ายคลึงกับ

สายพนัธุ ์A/Sydney/5/2021 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Victoria/4897/2022 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Thailand/8/2022 (H3N2)
สายพนัธุ ์B/Austria/1359417/2021 (Victoria
lineage)

    ซึ�งสอดคล้องกับสายพนัธุว์คัซนีป�องกันไขห้วดัใหญ่
ที�กระทรวงสาธารณสขุฉีดใหก้ลุ่มเป�าหมายเมื�อเดอืน
มถินุายน 2566 

  ผลการวเิคราะหส์ายพนัธุข์องเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่ใน
ประเทศไทย พ.ศ. 2566 (1 มกราคม 2566-ป�จจุบนั)
ดว้ยการประยุกต์ใชเ้ทคนคิ Whole genome
sequencing     พบวา่ 

สถานการณ์สถานการณ์
เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่

    การเฝ�าระวงัโรค การติดตามการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุไ์ขห้วดัใหญม่คีวามสาํคัญและจาํเป�นต้องเฝ�าระวงั
อยา่งต่อเนื�อง เพื�อใหท้ราบอุบติัการณแ์นวโนม้การระบาดใหญ ่การกลายพนัธุ ์และการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุ์
ที�ต่างไปจากเดมิ เพื�อวางมาตรการการควบคมุและป�องกันโรค ไดอ้ยา่งเหมาะสมและทันการณ์

 เมื� อวิเคราะห์ตําแหน่งการกลายพันธุ์บนยีน
Neuraminidase (NA)ของเชื� อไข้หวัด
ใหญ่ที�พบในประเทศไทยช่วง 30 วันที�ผ่าน
มา พบว่าเชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด A/H3 ไม่พบ
ยีนที�บ่งชี�การดื� อยาที�ตําแหน่ง E119I/V,
R224K, R292K และ N294S เชื� อไข้หวัด
ใหญ่ชนิด A(H1N1)pdm09 ไม่พบยีนที�บ่ง
ชี�การดื� อยาที�ตําแหน่ง H275Y, R152K
และ N295S ส่วนตําแหน่งการกลายพันธุ์
บนยีน NAของเชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด B ไม่
พบยีนที�บ่งชี�การดื� อยาที�ตําแหน่ง
E119A/D/G/V, R152K, I222L, R292K
และ R374K อ้างอิงข้อมูลตําแหน่งการก
ลายพันธุ์จากองค์การอนามัยโลก ลงวันที�
7 มีนาคม 2566
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ในประเทศไทย 2566ในประเทศไทย 2566
      สถานการณ์โรคไขห้วดัใหญ ่ระหวา่งวนัที� 1 มกราคม- ป�จจุบนั ทั�วโลกพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2) ไขห้วดัใหญช่นดิ A(H1N1) pdm09 และไขห้วดัใหญช่นดิ B (Victoria lineage) เป�น
สาเหตขุองการระบาดของโรคไขห้วดัใหญต่ามฤดกูาล 

 การระบาดของเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่นประเทศไทย ป�จจุบนัเพิ�มขึ�นต่อเนื�อง โดยพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2) > ชนดิ A/H1N1 (pdm09) > ชนิด B (Victoria)

NEWSLETTER
กรมวทิยาศาสตรก์ารแพทย์

สายพนัธุไ์ขห้วดัใหญ่มคีวามคล้ายคลึงกับ

สายพนัธุ ์A/Sydney/5/2021 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Victoria/4897/2022 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Thailand/8/2022 (H3N2)
สายพนัธุ ์B/Austria/1359417/2021 (Victoria
lineage)

    ซึ�งสอดคล้องกับสายพนัธุว์คัซนีป�องกันไขห้วดัใหญ่
ที�กระทรวงสาธารณสขุฉีดใหก้ลุ่มเป�าหมายเมื�อเดอืน
มถินุายน 2566 

  ผลการวเิคราะหส์ายพนัธุข์องเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่ใน
ประเทศไทย พ.ศ. 2566 (1 มกราคม 2566-ป�จจุบนั)
ดว้ยการประยุกต์ใชเ้ทคนคิ Whole genome
sequencing     พบวา่ 

สถานการณ์สถานการณ์
เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่

    การเฝ�าระวงัโรค การติดตามการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุไ์ขห้วดัใหญม่คีวามสาํคัญและจาํเป�นต้องเฝ�าระวงั
อยา่งต่อเนื�อง เพื�อใหท้ราบอุบติัการณแ์นวโนม้การระบาดใหญ ่การกลายพนัธุ ์และการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุ์
ที�ต่างไปจากเดมิ เพื�อวางมาตรการการควบคมุและป�องกันโรค ไดอ้ยา่งเหมาะสมและทันการณ์

  เมื� อวิเคราะห์ตําแหน่งการกลายพันธุ์บนยีน
Neuraminidase (NA)ของเชื� อไข้หวัดใหญ่ที�
พบในประเทศไทยช่วง 30 วันที�ผ่านมา พบว่า
เชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด A/H3 ไม่พบยีนที�บ่งชี�
การดื� อยาที�ตําแหน่ง E119I/V, R224K,
R292K และ N294S เชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด
A(H1N1)pdm09 ไม่พบยีนที�บ่งชี�การดื� อยาที�
ตําแหน่ง H275Y, R152K และ N295S ส่วน
ตําแหน่งการกลายพันธุ์บนยีน NA ของเชื� อไข้
หวัดใหญ่ชนิด B ไม่พบยีนที�บ่งชี�การดื� อยาที�
ตําแหน่ง E119A/D/G/V, R152K, I222L,
R292K และ R374K อ้างอิงข้อมูลตําแหน่ง
การกลายพันธุ์จากองค์การอนามัยโลก ลงวัน
ที� 7 มีนาคม 2566
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ในประเทศไทย 2566ในประเทศไทย 2566
      สถานการณ์โรคไขห้วดัใหญ ่ระหวา่งวนัที� 1 มกราคม 2566 - ป�จจุบนั ทั�วโลกพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2) ไขห้วดัใหญช่นดิ A(H1N1) pdm09 และไขห้วดัใหญช่นดิ B (Victoria lineage) เป�น
สาเหตขุองการระบาดของโรคไขห้วดัใหญต่ามฤดกูาล 

 การระบาดของเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญใ่นประเทศไทย ป�จจุบนัเพิ�มขึ�นต่อเนื�อง โดยพบไขห้วดัใหญช่นดิ
A(H3N2)  > ชนดิ A/H1N1 (pdm09) > ชนดิ B (Victoria)

NEWSLETTER
กรมวทิยาศาสตรก์ารแพทย์

สายพนัธุไ์ขห้วดัใหญ่มคีวามคล้ายคลึงกับ

สายพนัธุ ์A/Sydney/5/2021 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Victoria/4897/2022 (H1N1)
สายพนัธุ ์A/Thailand/8/2022 (H3N2)
สายพนัธุ ์B/Austria/1359417/2021 (Victoria
lineage)

   สายพนัธุที์�พบสว่นใหญม่คีวามสอดคล้องกับสายพนัธุ์
ในวคัซนีป�องกันไขห้วดัใหญข่ององค์การอนามยัโลก 

  ผลการวเิคราะหส์ายพนัธุข์องเชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่ใน
ประเทศไทย พ.ศ. 2566 (1 มกราคม 2566-ป�จจุบนั)
ดว้ยการประยุกต์ใชเ้ทคนคิ Whole genome
sequencing     พบวา่ 

สถานการณ์สถานการณ์
เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่เชื�อไวรสัไขห้วดัใหญ่

    การเฝ�าระวงัโรค การติดตามการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุไ์ขห้วดัใหญม่คีวามสาํคัญและจาํเป�นต้องเฝ�าระวงั
อยา่งต่อเนื�อง เพื�อใหท้ราบอุบติัการณแ์นวโนม้การระบาดใหญ ่การกลายพนัธุ ์และการเปลี�ยนแปลงสายพนัธุ์
ที�ต่างไปจากเดมิ เพื�อวางมาตรการการควบคมุและป�องกันโรค ไดอ้ยา่งเหมาะสมและทันการณ์

   เมื� อวิเคราะห์ตําแหน่งการกลายพันธุ์บนยีน
Neuraminidase (NA) ของเชื� อไข้หวัด
ใหญ่ที�พบในประเทศไทยช่วง 15 วันที�ผ่านมา
จาํนวน 73 ตัวอย่าง พบว่าเชื� อไข้หวัดใหญ่
ชนิด A/H3 ไม่พบยีนที�บ่งชี�การดื� อยาที�
ตําแหน่ง E119I/V, R224K, R292K และ
N294S เชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด
A(H1N1)pdm09 ไม่พบยีนที�บ่งชี�การดื� อยา
ที�ตําแหน่ง H275Y, R152K และ N295S
ส่วนตําแหน่งการกลายพันธุ์บนยีน NA ของ
เชื� อไข้หวัดใหญ่ชนิด B ไม่พบยีนที�บ่งชี�การ
ดื� อยาที�ตําแหน่ง E119A/D/G/V, R152K,
I222L, R292K และ R374K อ้างอิงข้อมูล
ตําแหน่งการกลายพันธุ์จากองค์การอนามัย
โลก ลงวันที� 7 มีนาคม 2566
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